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INTITULE DU SUJET DE THESE:

Model e probabiliste prédictif des régions constantes des |entivirus
OBJECTIFS SCIENTIFIQUES

Le sujet de thése proposé consiste a construire et a valider un nodel e
probabiliste des séquences qui rende conpte des caractéristiques

bi ol ogi ques tranchées de ces deux types de régions ‘‘ variables et
constantes '', a partir de leurs propriétés statistiques. La conposition en
bases, | a conposition en polynucl éotides, |les taux de transitions et de
transversions, nais aussi |a présence de séquences nucl éi di ques
fonctionnelles sont des él énents qui pourront intervenir dans | e nodele
proposé. On utilisera en particulier |es séquences disponibles des
lentivirus HV-1 et EIAV, ainsi que |les structures tri- dinensionnelles des
séquences prot éi ques, connues pour certaines protéines virus ou
prédictibles pour les autres. Cette approche structurale pernettra de
détermner si les ‘* nots '' de fréquence exceptionnelle correspondent a des
structures tridinmensionnelles particuliéres.

COMPETENCES RECHERCHEES (type d'école doctorale,; discipline de

formation initiale)

Le candi dat devra avoir de solides bases en mathémati ques ou mat hémati ques
appl i quées. Une bonne nmaitri se des chaines de Markov, des nodél es de Markov
cachés, de |'estination statistique, des algorithmes d' optinisation et des
grandes dévi ations est requise.

Une formation théorique en biologie ou en virologie n est pas

i ndi spensabl e. Le candi dat devra cependant avoir |le golt et |e souhait de
réaliser un travail inter- disciplinaire.
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RESUME DU SUJET DE THESE:

Pour conprendre |a grande stabilité de certai nes zones du génone des
rétrovirus et ce qui |le distinguent de régi ons beaucoup plus variables, on
construira des nodel es probabilistes des séquences qui rendent conpte des
di f férences bi ol ogi ques de ces deux types de régions par des propri étés
statistiques. Ces nodel es prendront en conpte |a conposition des séquences,
les statistiques de notifs caractéristiques ou fonctionnels, des structures
tridi mensionnel l es connues. Ces nodeles feront |'objet de validation
expérinent al e.
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